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As InfeccOes Relacionadas a Assisténcia a Saude (IRAS) sdao consideradas
importantes agravos a salde publica e mundial, frequentemente tém como causa
microrganismos multidroga resistentes (MDR) produtores de Beta-lactamases de
Espectro Estendido (ESBLs), que sao enzimas codificadas por genes de resisténcia
capazes de alterar a estrutura quimica dos antibiéticos beta-lactamicos. O objetivo
deste estudo é realizar uma revisao sistematizada da literatura para identificar os
principais microrganismos gram-negativos causadores de IRAS no Brasil e analisar
a frequéncia com que albergam genes de resisténcia codificadores de ESBL. Para
tanto, foram analisados artigos publicados nos ultimos 05 anos nas bases de dados
Scielo e Pubmed. Utilizando os descritores ESBL e Resisténcia, foram encontrados
36 artigos, tendo sido selecionados 15, de acordo com os critérios de inclusdao que
incluiam artigos que tiveram como pesquisa alvo, estudo genético e identificacdao
de genes ESBL no Brasil; e como critérios de exclusao, artigos repetidos e/ou que
nao citavam aspectos genéticos na pesquisa. Os resultados demonstraram que
dentre os microrganismos MDR causadores de IRAS e produtores de ESBL, os mais
prevalentes foram Escherichia-coli, Klebsiela pnemunoniae, P. aeruginosa e A.
baumanni, respectivamente. Em relacao aos genes de resisténcia identificados
nessas bactérias, bla-CTX-M foi o mais prevalente, seguido por bla-SHV, bla-TEM,
KPC, OXA e MCR-1. Portanto, conclui-se que entre as enterobactérias, E. coli e K.
pnemunoniae, sao 0s principais causadores de infeccao nosocomial no Brasil e
albergam com maior frequéncia genes produtores de ESBL, principalmente do tipo
CTX-M e SHV.
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