POLIMORFISMOS EM GENES DA OXIDASE ALTERNATIVA
(AOX) DE ECOTIPOS DAS ESPECIES MODELO
ARABIDOPSIS THALIANA E ORYZA SATIVA,
EVIDENCIARAM VARIANTES DE ESTRUTURAS 3-D
INDUZIDAS POR SNPS ASSOCIADOS A ALTITUDE E
PLUVIOSIDADE
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Oxidase alternativa (AOX) é uma proteina mitocondrial que desempenha
papel de manutencao da homeostase redox, regulando a formacao de EROs e
iniciando a reprogramacao celular em resposta a estresses. O objetivo desse
estudo foi identificar as alteracdes de nucleotideos/aminoacidos (SNPs/SAPs)
ligadas a adaptacao ambiental nos genes/proteinas da AOX em Arabidopsis e
Oryza sativa. SNPs foram investigados em 1190 acessos de Arabidopsis e em 94
acessos de O. sativa. Os SNPs identificados, com incidéncia superior a 30%, foram
correlacionados com a distribuicdo geografica dos acessos, de acordo com a
altitude, clima e pluviosidade. Em Arabidopsis, dos 25 SNPs identificados na regiao
codificadora do gene AOX1c, 17 deles foram nao sinbnimos (AA é alterado). Maior
incidéncia de alteracdes de AAs ocorreu nas posicoes 161 (35,6%), 165 (35,6%),
186 (90,5%) e 242 (77,4%). Dos 45 SNPs do gene AOX1d, 35 foram nao sinbnimos;
com maior incidéncia na posicao 274 (35,8%). E dos 25 SNPs do gene AOX2, 22
foram nao sinbnimos; com maior incidéncia na posicao 76 (91,1%). Em O. sativa,
dos 82 SNPs no AOX1c, 40 deles foram SNPs nao sinbnimos. Maior incidéncia de
alteracdes de AAs ocorreu nas posicoes 232 (63,8%) e 239 (70,2%). Mudancas de
AAs em todas as posicOes citadas, com excecao da posicao 239 da AOX1lc de
arroz, levam a uma estrutura da AOX com uma interacao mais favoravel ao
substrato ubiquinol, quando comparadas com estruturas de referéncia (Columbia-0
e Japonica). Andlises de docking molecular sugeriram que as interacdes AOX
polimérfica-ubiquinol mais favoraveis ocorrem devido a uma melhor afinidade de
ligacao enzima-substrato. As analises integradas feitas a partir da distribuicdo
geografica dos acessos e dos SNPs de cada gene da AOX indicaram que as
mudancas de AAs nos genes da AOX estdo relacionadas a altitude e precipitacao,
potencialmente devido a uma selecao ambiental adaptativa positiva.
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